IDENTIFICACAO GENETICA DE
AMOSTRAS UTILIZADAS NA
DETERMI NA(}AO DE TAXA DE
ALCOOLEMIA

INTRODUCAO

A conducdio- sob influenciav de alcool € responsavel por grande parte A identificacio- genética consiste no-estudo- do-perfidl de ADN obtido- av
da sinustralidade rodoviawia e v suaw fuscaligacio- tewv constituido- partir das referidas amostras e nav posterior comparacdo- cowv o- perfth
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colhidas ao- individuo- sujeito- v pesquisaw de dlcool ow, no- caso- de
A MmeTWMAMOWMSMW(TAS) & wm dos oot o deste, o-perfil stico de fomiliowes directos

Este trabalho- descreve oy procedimentos realizados no identificacdo

No- Servico- de Genéticaw e Biologiavw Forense da Delegacio- de Lisboo 4 , ;
s Lioitocdeor de  tderdificoc e o o genética das referidas amostras.
previamente utilizadas nav determinagio-de TAS.
MATERIAL £ METODOS
Foram estudados 12 casoy emv que foi solicitada av identificagio- genélicaw de amostras utilizadas nav determinacao- de TAS.
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RESULTADOS

METODO DE EXT’RACGAO DE ADN N° DE LOCI DE STRy
CASO AMOSTZZA Dt SANGUE USADO AMOST:RA Dt KITS USADOS NA ANALISADOS COM COINCIDENCIA ENTRE
REFERENCIA PARA TAS REFERENCIA AM'PLIFICACAO DE ADN RESULTADOS AMOSTRAS Sf\NGUE
TAS/REFERENCIA
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9 Mancha de  Fenol-clovofdrmio- Chelex Identifler + Powerplex 16 1A 17 SIM
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TABELA 1- Identificacio das amostras de sangue utiligadas nov determinacdo de Taxow de Alcoolémiov (TAS) por comparacio com asy amostras de
referénciav do- individuo- sujeito- av pesquisow de alcool. * Auséncia de resultados nos restantes loci de STRy analisados, podendo- dever-se av degradacdo
pawrcial da amostra.
METODO DE EXTRACCAO Dt N° DE LOCI DE STRy
ADN
CASO FAMILIARES SANGUE USADO SANGUE DOS KITS USADOS NA ESTUDADOS COM RESULTA'DOS’DACOMPARACAO _
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ESTUDADOS ADN FILHO  FiLio 400 FILHO
10 PaieMde Fenol- Chelex:  SGM + Powerplex 16 17 9* Probabilidade de paternidade ﬂ ﬁ J{L l %33 % J_L E
clovoférmio 99.98% EI
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iguwraw 2 - Perfis geneéti de wmov amostro ubtlizada determinacio- de t de alcoolemiov (SANGUE TA do-fillho- do- individuo-
TABELA 2- Identificacdio das amostras de sangue utilizadas nov determinacdo- de Taxa de Alcoolémiav (TAS) por comparacio- com as amostras de sangie Zymgjwpzqwd@% Vwmwmmdfmgwmwmmmm G R

de fomiiawes directos do- individuo- sujeito- a pesquisar de dlcool. * Auwsénciov de resudtados nos restantes loci de STRy analisados; podendo- dever-se v
degradacdo parcial da amostrow.

CONCLUSOES

- A comparacio dos perfis genéticos obtidos permitiv detectow coincidéncia/nio- coincidenciow ow presenca/auséncio de wma relacao- de parentesco-
 entre oy referidos perfis e, consequentemente, determinar o identidade da amostro.

. Este tipo-de estudo-pode constituiv wm importante complemento- as provay estabelecidas paraw av deteccio- do-estado- de influenciado- pelo-alcool ow por
- substincios estupefacientes ow psicotrdpicas:

BIBLIOGRAFIA:

1. Decreto-Lein20/2002 de 21 de Agosto-de 2002. Didwio-daRepublicaw n® 226/02- I Série A . Amlﬂ@m/da/?epbd)hca/ Lisboau

2.  WalshPS, Metzger DA, HiguchiR. Chelex 100 as v medivun for simple extraction of DNA for PCR -based typing from forensic material. Biotechniques 1991; 10: 506-516.
3.  Sambrook ], Fritsch EF, Maniatis T. Molecudow Cloning: A Labotawory Manuwal, 2% ed., Cold/SprmngWbor NY, 1989, pp.E3-E4.




