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INTRODUCAO MATERIAL E METODOS

WorkFlow Amostras Referencia WorkFlow Amostras Problema
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= Os Kits comerciais de amplificacao de STRs autossomicos para aplicacao forense ® Extracao por método de Prep-Filer Express T'V'\
X Kfrn}|temtobteL.|tnforrT.1ac;ao ginetlca cgtm gragtde pocczljer deddlsdc_rlm-lna}gao; ™ num equipamento Applied Biosystems™
ualmente os kits mais recentes permitem obter poderes de discriminacdo que ° ~ , o : AutoMate Express™ Nucleic Acid Extraction
5) variam entre 1 x 10E18 (para 15 STRs autossémicos) e 1 x 10E26 (para 21 STRs Extragao por metodo de Prep-n-go™ (Applied System P
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N /) N
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\Y/ ) o uantifiler™ Trio DNA Quantification Kit
2\ Os desenvolvimentos ao nivel da bioquimica tém resultado na detecao de \ (C}Applied Biosystems) Q
] concentracdes muito baixas de ADN, tipicamente descritas como amostras com baixa L , ™ _
\V/ concentracao, e posterior obtencao de perfis genéticos em vestigios bioldgicos, onde * Amplificagao com OS. K|thMPowerP|ex. : FusionbC /
N ha pouco tempo atrds era quase impossivel obter esses resultados. (Promega) e GlobalFiler™ nos amplificadores
Verity™ (Applied Biosystems)
N Y, - h
s ™~ e Amplificacdo com o Kits GlobalFiler™ num
Existem alguns softwares estatisticos disponiveis, entre os quais o “Euroformix- amplificador Verity (Applied Biosystems)
\Y/ Casesolver” e o LRMix, com modelos de calculo distintos com aplicacao na avaliacao
/N estatistica dos casos criminais. A principal vantagem do “Euroformix-casesolver”, /
] comparativamente aos softwares disponiveis, consiste na utilizacao da informacao \
N/, relativamente a intensidade de sinal do produto amplificado (altura em RFUs) e . ,
N deste modo permite introduzir no calculo a informacdo desta varidvel, avaliada até a * Andlise de F.ragmentos por eletroforese capilar ™
S presente data, de forma qualitativa. ) gzr?ee&uaence'?gf[)r_ﬁilfj?g Colzzd Biosystems) * Analise de Fragmentos por eletroforese capilar
PP ' PP y no Sequenciador ABI 3500 com
4 I - GeneMapper®ID-X v1.4 (Applied Biosystems)
Este trabalho tem como objetivo a comparacao de resultados de valorizacao da Y.
Z prova em casos forenses complexos com os Euroformix / Casesolver e LRMIX Studio.
] Pretende-se efetivamente demonstrar que o “Euroformix-Casesolver” é uma
\V/ ferramenta de calculo muito eficaz e adequada para aplicagao nos casos criminais Ob.EtiVO
7a\ forenses, sobretudo nos casos de misturas complexas em particular os que envolvem J
familiares
N /)

 Comparacao dos perfis genéticos das amostras problema com o perfil genético das amostras de referéncia;
e Avaliacao Estatistica dos casos, com o calculo de LR (Razao de Verosimilhangca) com os softwares LRMIx e
CaseSolver/Euroformix- comparacao de ambos.

Tabela 1-Caso 1- perfil genético de mistura em vestigio recolhido a vitima e

g _ Tabela 2- caso 2- zaragatoa da mama direita recolhida a vitima feminina e comparagdo com o perfil Tabela 3- caso 3-perfil genético de uma faca encontrada num local abandonada. Possivelmente usada num
comparag¢do com um suspeito

genético de dois suspeitos crime e comparagao com os intervenientes

Zaragatoa vaginal

Zaragatoa limpeza da Perfil faca

Vitima (evidéncia) mama Perfil do abandonada Perfil do Perfil do
T X " o (evidéncia) Suspeito 1 (evidéncia) Suspeito 2 Suspeito 3
D351358 14,19 14,15,16,19 15,16 Amelogenina XX XY XY XY Amelogenina X, Y X, Y XY A
B 17,18 17,1819 17,19 D351358 15, 16 15,16,17, 18 16, 18 16, 17 D351358 17 14, 15, 18, 19 14, 19 18
D16S539 11 911,13 913 VWA 18,19 16, 18,19 16,18 16, 18 vWA 15, 18 16, 17, 18, 20 16 17, 20
11, 13 10,11, 12, 13 11,12 10, 11
CSF1PO 1 81112 812 D16S539 D16S539 12,13 11,12, 13, 14 12 11, 13
CSF1PO 12,13 11,12, 13 12,13 11,12 CSF1PO 9, 12 7,11, 12 7,12 11
TPOX 8 8,11 8,11 8,9,11 11 9,11
TPOX 3,11 » 2 ’ TPOX 8,9 8,9, 11 9,11 8, 11
D8S1179 13,14 12,13,14 12,14 12 13.14. 15 1415 19 14
it s 2633 5 2633 5 D851179 13 r 13, 1% ’ ' D8S1179 14 11, 13, 14, 15 13, 14 13, 14
= e D21511 31,31.2 2 S Sy SR 30 29,31.2 D21S11 29,31.2 29,32.2,33.2 29, 33.2 29, 32.2
D18S51 14,15 14,15,16,18 Lo D18S51 16, 17 16,17, 18 17,18 16,17 D18S51 12,15 12, 15, 16, 20, 22 15, 16 12,22
D25441 14, 10’14 10,14 ] 11 11’ 12’ 13’ 14 14 12’ 13 , ’ ’ ’ ’ ) )
5195433 1314 13.14.15.2 13.15.2 2 1a 13 12 > 3 1 D2S441 13, 14 10, 11, 11.3, 13, 14 10, 14 11, 11.3
D195433 ‘ ’ ’ D19S433 13, 14 13, 14.2, 16.2 14.2,16.2 13
THO1 6,9.3 6,7,8,9.3 7,8 e e >
THO1 7,9.3 r 1r 3 ) = THO1 7 6,7,8,9.3 7,8 6,7
FGA 23,26 21,23,26 21,26 20 21 22 23 24 29 24 21 T ’ ’
FGA 20, 23 o g o / FGA 22,24 20, 22, 23, 26 23,26 20
D2251045 15 11,15 11,15 15 16 11. 15 16 11, 16 16
D2251045 ' o ’ D22S1045 15, 16 15 15 15
D55818 13 11,12,13 11,12 D55818 11 11,12 11,12 12 D5S818
8,13 10, 11 11 10
D135317 12,13 12,13 12 D135317 10, 12 10,11,12,13 e 11 D135317
12, 14 10, 11, 12 10, 12 11
D75820 9,10 9,10,11 11 D75820 11,12 8,11, 12 8,11 11,12 075820 - 5 5 11 q 0 11
SE33 18,27.2 18,27.2,30.2 18,30.2 SE33 21.2,29.2 17,19, 21.2, 22, 28.2,29.2 17,19 22,28.2 o ’
SE33 13.2, 15 17, 18, 23.2, 30.2 17, 23.2 18, 30.2
D10s1248 1 oS 14 D1051248 13 13647 e +9, 140 D10S1248 13 13, 14, 15, 16 13, 16 13, 14
11, 13, 14, 16.3, 17, 17.3 16.3,17.3 11, 17 o ' '
D151656 14,15 14,15 14 D151656 13,14 D1S1656 15,17.3 13, 14, 15, 17.3 15, 17.3 13
D125391 16,21 16,19,21 19,21 D125391 21,22 18,21, 22 18, 22 18, 21 D125391 17,18 17,19, 20 17,20 17,19
17,19, 20, 24 19 17, 20
D2S1338 17 17,22,25 22,25 D251333 24 D251338 16, 19 19, 22, 23, 24, 25 19, 23 24, 25

Nota: Suspeito 1 foi excluido como contribuinte da mistura.

Hipoteses a considerar nos diferentes casos:

E\./id,éncia —perfis ger\ético,s .determin.acilos' , . Evidéncia - perfis genéticos determinados Evidéncia - perfis genéticos determinados
Hipotese 1 — o perfil genético da evidéncia provem da VITIMA e do Hipdtese 1 — o perfil genético da evidéncia provém da VITIMA, do SUSPEITO 1 e do Hipdtese 1 — o perfil genético da evidéncia provém do SUSPEITO 2 do SUSPEITO 3 e de outro
sueero SUSPEITO . o,
Hlpote.se .2, — o perfil genético da ?wdepua provem da V't'm_a e de Hipdtese 2 — o perfil genético da evidéncia provém da VITIMA de outros individuos ao Hipdtese 2 — o perfil genético provém de outros 3 individuos ao acaso da populacdo, ndo
outro individuo ao acaso da populagao, ndo relacionado geneticamente acaso da populacdo, n3o relacionado geneticamente com o SUSPEITO 1 e com o SUSPEITO 2 relacionados geneticamente com SUSPEITO 2 e do SUSPEITO 3.
com SUSPEITO
¥ =
° ° [} N\ [] [ V4 .
. Probabilidade (Evidéncia / Hipotese 1) CO N CLU SO ES »
Probabilidade (Evidéncia / Hipotese 1) O software Euroformix, apresenta vantagens relativamente ao LRMIX studio:
R ES U LTADOS [ Permite definir as relacées de parentesco entre os diferentes contribuintes para um
determinado perfil genético (extremamente importante em casos criminais com individuos

relacionados );

Tabela 4: Valores de LR obtidos no software LRMIX Studio e no Euroformix/Casesolver

d Permite a realizacdo dos cdlculos com a informacdo das alturas dos picos (RFUs) (modelo

software LRMIx software Euroformix/Casesolver quantitativo, ainda n3o testado neste trabalho):
1 Tal como referido foram observadas algumas diferencas entre ambos os softwares, que em
Caso 1 1,63315 x 10%° 1.56301 x 1031 nada interferem com as conclusdes da pericia;
Caso 2 1,06874 x 1034 1.45528 x 10%* d Até a presente data desconhecemos qual a influéncia dos diferentes algoritmos e variaveis

nos resultados obtidos;

Caso 3 2,91675 x 10%° 1.04103 x 103

Nota: Foram consideradas as condi¢cdes de probabilidade de dropout=0,1 em ambos os softwares, considerando as mesmas hipodteses, tal como expostas. dA aplicacdo deste software requer formagdo adequada de forma a maximizar a sua
utilizacao.

(1 No caso 2, os valores de LR obtidos sdo muito semelhantes e da

mesma ordem de grandeza. .
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