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INTRODUCAO

O cromossoma Y desempenha um papel essencial na genética forense,
especialmente em contextos de agressao sexual, investigacao de
relacdes de parentesco e quando o perfil de ADN autossomico nao é
suficientemente informativo [1].

E necessario desenvolver kits que nos permitam estudar STRs do
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(QIAGEN) e com

o termociclador Com os resultados obtidos, podemos concluir o seguinte:
GeneAmp PCR  Relativamente as zaragatoas bucais o0 método de extracao que permite a
System 9700 obtencao de melhores resultados é o de Prep-N-Go™. Esta conclusdo tem

como base os valores das alturas dos picos (RFUs) obtidos nos diferentes
fluorocromos, em ambos os métodos de extracao.

* No que diz respeito as manchas de sangue, a amplificacao direta apresentou

melhores resultados, ainda que, algumas amostras tenham sido repetidas

devido a excesso de ADN. Quando comparados os métodos de extracao por

Prep-n-Go™ e Chelex 100®, concluimos que o método de extracao por Prep-

N-Go™ apresenta melhores resultados, a semelhanca do que foi observado

nas zaragatoas bucais.

Assim, o método de Prep-N-Go™ aplicado em zaragatoas bucais e manchas

de sangue e a amplificacao direta sao os métodos adequados para aplicacao

deste kit nas amostras de referéncia estudadas neste Servico.
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